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mit statistischen Methoden

Die in der Leistungsprifung erzielten Ergebnisse dienen zur Auslese von Zuchttieren
mit besonders guten Erbanlagen. Die Prufdaten eines einzelnen Volkes erlauben erst
dann eine Bewertung, wenn sie mit den Ergebnissen von Vdlkern gleicher
Abstammung (Prufgruppe) und anderer Abstammung verglichen werden kénnen, die
in vergleichbaren Umweltbedingungen gehalten wurden.

Um die Unterschiede im einzelnen bewerten zu kénnen, muss man eine Vorstellung
Uber die Verteilung der Priifergebnisse haben.

Die meisten Selektionsmerkmale werden von zahlreichen Genen beeinflusst und
zeigen daher eine mehr oder weniger kontinuierliche Verteilung mit einem Maximum
im mittleren Bereich. Eine derartige Verteilung lasst sich durch die Normalverteilungs-
funktion beschreiben, die alleine durch die Lage des Mittelwertes (X) und die
sogenannte Standardabweichung (s) festgelegt ist.

400

300

200

100
50

-s , +s
Y h il
-Zs M *Cs
>
-Js +3s

Abb. 1 - Normalverteilung

Zur Bewertung der Leistungsprifergebnisse berechnet man den Mittelwert und die
Standardabweichung von allen Volkern einer Prufgruppe und von allen vergleichbaren
Volkern eines Standes. Die Ergebnisse des einzelnen Volkes kénnen daraufhin in
Prozentabweichungen vom Gruppen- und Standmittel umgerechnet werden. Oftmals
ist es zweckmallig, sie in Relation zum Mittelwert anzugeben. Hierzu berechnet man
den sog. Variationskoeffizienten (v = s/X 100 %). Die Abweichung des einzelnen
Volkes ist immer in Relation zum Variationskoeffizient der Prifgruppe zu sehen.
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Die mathematische Beschreibung der Messergebnisse von Priufgruppen als
Normalverteilungen mit bestimmten X und s-Werten ermdglicht Aussagen, mit welcher
Wahrscheinlichkeit sich die Gruppen unterscheiden.

Kennt man die Erblichkeit (= Heritabilitdt) und die Verteilung eines
Selektionsmerkmales im Zuchtbestand, so sind Vorhersagen tber den Zuchtfortschritt
madglich. In einem Zuchtprogramm legt man fest, wie viele der geprtften Volker jeweils
als Zuchtvolker dienen sollen (Remontierung). Aufgrund der Normalverteilung kann
die sich daraus ergebende Selektionsdifferenz, d.h. die mittlere Uberlegenheit der
ausgewahlten Zuchttiere Gber den Populationsdurchschnitt, berechnet werden. Der
Zuchtfortschritt ergibt sich durch Multiplikation der Selektionsdifferenz mit dem
Erblichkeitsfaktor (ZF = SD * h?).
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Abb. 2 — Mittlere Uberlegenheit der ausgewahlten Zuchttiere (Remonte) in Bezug auf den
Populationsdurchschnitt

Bei modernen Zuchtprogrammen stitzt sich die Auswahl der Zuchttiere nicht alleine
auf deren eigene Leistung oder die ihrer direkten Nachkommen, sondern man
versucht, alle verfugbare Information dber alle verwandten Tiere in die
Zuchtwertschatzung einzubeziehen. Dies setzt eine zentrale Auswertung moglichst
vieler  Prifergebnisse  mit  statistischen  Modellen voraus, welche die
Verwandtschaftsverhaltnisse gemal der genetischen Gegebenheiten beriicksichtigen.

Stand: 29.09.2010 838 - Auswertung von Leistungspriifdaten

o Kompetenz fur Landwirtschaft I I H
35274 Kirchhain, ErlenstraRe 9
und Gartenbau

Tel.: (0 64 22) 94 06-0 Fax: (0 64 22) 94 06-33
Email: Bieneninstitut@Ilh.hessen.de

Internet: http://www.bieneninstitut-kirchhain.de Seite 2 von 2




